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Fig. 21 A 



5' GGCATGCAAGCTTAATTAATT3' (SEQ ID NO 1) 
3'ACGTCCGTACGTTCGAATTAATTAATCGA5' (SEQ ID NO 94) 



5'CCGGGGAGGCCTGCACGTGATCGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAGT 
TAATTAACTGCA 3' (SEQ ID NO 2) 

3'CCTCCGGACGTGCACTAGCTCCCGTCTGTGGTAGTGGTGGTAGTGATTATCAATTAATTG 
5' (SEQ ID NO 95) 

SEQ ID NO 3 (HCCI9A) 

ATGCCCGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTCTTGGCTTTACTGTCCTGTCTGACCATTCCA 
GCTTCCGCTTATGAGGTGCGCAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCT 
CCAACTCAAGCATTGTGTATGAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGT 
GCCCTGCGTTCGGGAGAACAACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTC 
GCAGCTAGGAACGCCAGCGTCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCG 
TTGGGGCGGCTGCTCTCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTCTTC 
CTCGTCTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCA 
ATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACAGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGAT 
GAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCT 
GTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATT 
CCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGATTGTGATGCTACTCTTTGCTCTCTAATAG 

SEQ ID NO 5 (HCCI10AI 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCGTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAG AAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGG AACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTG 
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TTCCGCTATGTACGTGGGGGACCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGT7CA 
CCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGG 
CCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACG 
GCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGG 
GGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGTCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGC 
TAAGGTTTTGATTGTGATGCTACTCTTTGCTCCCTAATAG 

SEQ ID NO 7 (HCCI1 1 A) 

ATGTTGGGiAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGTGCTGCCAGAGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCTGGTTGCTCTTTCTCTA 
TCTTCCTCTTGGCTT7ACTGTCCTGTCTGACCATTCCAGCTTCCGCTTATGAGGTGCGC 
AACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTATG 
AGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAACA 
ACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG7 
CCCCACTACGACAATACGACGCCACGTCGA7TTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTG77 
CCGC7A7G7ACG7GGGGGA7C7C7GCGGA7C7G7C77CC7CG7C7CCCAGC7G77CACC 
A7C7CGCCTCGCCGGCA7GAGACGG7GCAGGAC7GCAA77GC7CAA7C7A7CCCGGCC 
ACA7AACAGG7CACCG7A7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7AA7AG 

SEQ ID NO 9 (HCCI12A) 

A7GCCCGG77GC7C777C7C7A7C77CC7C77GGCCC7GC7G7CC7G7C7GACCA7ACCA 
GC77CCGC77A7GAAG7GCGCAACG7G7CCGGGG7G7ACCA7G7CACGAACGAC7GC7 
CCAAC7CAAGCA7AG7G7A7GAGGCAGCGGACA7GA7CA7GCACACCCCCGGG7GCG7 
GCCC7GCG77CGGGAGGGCAAC7CC7CCCG77GC7GGG7GGCGC7CAC7CCCACGC7C 
GCGGCCAGGAACGCCAGCG7CCCCACAACGACAA7ACGACGCCACG7CGA777GC7C 
G77GGGGC7GC7GC777C7G77CCGC7A7G7ACG7GGGGGA7C7C7GCGGA7C7G7777 
CCT7G7T7CCCAGC7G7TCACC77C7CACC7CGCCGGCA7CAAACAG7ACAGGAC7GCA 
ACTGC7CAA7C7A7CCCGGCCA7G7A7CAGG7CACCGCA7GGC77GGGA7A7GA7GA7 
GAAC7GG7CC7AA7AG 

SEQ ID NO 11 (HCCI13A) 

A7G7CCGG77GC7C777C7C7A7C77CC7C77GGCCC7GC7G7CC7G7C7GACCA7ACCA 
GCT7CCGCT7A7GAAG7GCGCAACG7G7CCGGGG7G7ACCA7G7CACGAACGAC7GC7 
CCAAC7CAAGCA7AG7G7A7GAGGCAGCGG AC A7GA7CA7GC AC ACCCCCGGG7GCG7 
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GCCCTGCGTTCGGGAGGGCAACTCCTCCCGTTGCTGGGTGGCGCTCACTCCCACGCTC 
GCGGCCAGGAACGCCAGCGTCCCCACAACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTC 
GTTGGGGCTGCTGCTTTCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTTTT 
CCTTGTTTCCCAGCTGT7CACCTTCTCACCTCGCCGGCATCAAACAGTACAGGACTGCA 
ACTQCTCAATCTATCCCQGCCATGTATCAGGTCACCGCATGGCTTGGGATATGATGAT 
GAACTGGTAATAG 

SEQ ID NO 13 (HCCI17A) 

ATGCTGGGIAAGGCCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCG7CGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCTGGTTGCTCTTTCTCTA 
TCTTCCTCTTGGCTTTACTGTCCTGTCTAACCATTCCAGCTTCCGCTTACGAGGTGCGC 
AACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTATG 
AGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGT7CGGGAGAACA 
ACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCGGCTAGGAACGCCAGCAT 
CCCCACTACAACAATACGACGCCACGTCGAT7TGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTGTT 
CCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGTTCACC 
ATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAA7TGCTCAATCTATCCCGGCC 
ACA7AACGGG7CACCG7A7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7AC7AA7AG 

SEQ ID NO 15 (HCPr51) 
A7GCCCGG77GC7C777C7C7A7C77 

SEQ ID NO 16 (HCPr52) 
A7G77GGG7AAGG7CA7CGA7ACCC7 

SEQ ID NO 17 (HCPr53) 
C7A77AGGACCAG77CA7CA7CA7A7CCCA 

SEQ ID NO 18 (HCPr54) 
C7A77ACCAG77CA7CA7CA7A7CCCA 

SEQ ID NO 19 (HCPr107) 

A7ACGACGCCACG7CGA77CCCAGC7GT7CACCA7C 
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SEQ ID NO 20 (HCPr108) 

GATGGTGAACAGCTGGGAATCGACGTGGCGTCGTAT 
SEQ ID NO 2UHCCI37) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATG AAGTGCG 
CAACQTQI£CGGGATGTACCATGTCACQAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGA7CATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 
CCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACGGGT 
CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTAT 
CGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTG7CGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGG 
AGTCCTGGCGGGTCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGATTG 
TGATGCTACTCTTTGCTCCCTAATAG 

SEQ ID NO 23 (HCCI38) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 

TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCC7GGCGCATGGCGTCCG 

GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 

ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCC AG CTTCCGCTTATG AAGTGCG 

CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 

GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 

AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTGACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 

TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 

CCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACGGGT 

CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTAA 

TAG 

SEQ ID NO 25 (HCCI39) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 



Fig. 21 E 

ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCG7GCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTCCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 
CCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGGCCACATAACGGGT 
CACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTAT 
CGCAGCTGCTCCGGATCCTCTAATAG 

SEQ ID NO 27 (HCCI40) 

ATGTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATG AAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGAC7GCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AACTCT7CCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGAT7CCCAGCTGTTCACCATCTCGCCTCG 
CCGGCATGAGACGGTGCAGGAC7GCAA77GC7CAA7CTA7CCCGGCCACA7AACGGGT 
CACCG7A7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7CGCC7ACAACGGCCC7GG7GG7A7 
CGCAGC7GC7CCGGA7CG7GA7CGAGGGCAGACACCA7CACCACCA7CAC7AA7AG 

SEQ ID NO 29 (HCCI62) 

A7GGG7AAGG7CA7CGA7ACCC77ACG7GCGGA77CGCCGA7C7CA7GGGG7ACA.7CC 
CGCTCGTCGGCGCTCCCG7AGGAGGCGTCGCAAGAGCCC7TGCGCATGGCG7GAGGGC 
CC77GAAGACGGGA7AAA777CGCAACAGGGAA777GCCCGG77GC7CC7777C7A777 
7CC77C7CGC7C7G77C7C77GC77AA77CA7CCAGCAGC7AG7C7AGAG7GGCGGAA7 
ACG7C7GGCC7C7 A7G7CC77ACCAACGAC7G77CC A A7AGCAG7A77G7G7ACG AG GC 
CGATGACGTTATTCTGCACACACCCGGCTGCATACCTTGTGTCCAGGACGGCAATACA 
7CCACG7GC7GGACCCCAG7GACACC7ACAG7GGCAG7CAAG7ACG7CGG AGCAACCA 
CCGC77CGA7ACGCAG7CA7G7GGACC7A77AG7GGGCGCGGCCACGA7G7GC7C7GC 
GCTCTACGTGGGTGACATGTGTGGGGCTGTCTTCCTCGTGGGACAAGCCTTCACGTTCA 
GACC7CG7CGCCA7CAAACGG7CCAGACC7G7AAC7GC7CGC7G7ACCCAGGCCA7C7 

77CAGGACA7CGAA7GGC77GGGA7A7GA7GA7GAAC7GG7AA7AG 
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SEQ ID NO 31 (HCCI63) 

ATGGGTAAGGTCATCGATACCCTAACGTGCGGATTCGCCGATCTCATGGGGTATATCC 
CGCTCGTAGGCGGCCCCATTGGGGGCGTCGCAAGGGCTCTCGCACACGGTGTGAGGGT 
CCTTGAGGACGGGGTAAACTATGCAACAGGGAATTTACCCGGTTGCTCTTTCTCTATCT 
TTATTCTTGCTCTTCTCTCGTGTCTGACCGTTCCGGCCTCTGCAGTTCCCTACCGAAATG 
CCTCTGGGATTTATCATGTTACCAATGATTGCCCAAACTCTTCCATAGTCTATGAGGCA 
GATAACCTGATCCTACACGCACCTGGTTGCGTGCCTTGTGTCATGACAGGTAATGTGA 
GTAGATGCTGGGTCCAAATTACCCCTACACTGTCAGCCCCGAGCCTCGGAGCAGTCAC 
GGCTCCTCJ7CGGAGAGCCGTTGACTACCTAGCGGGAGGGGCTGCCCTCTGCTCCGCG 
TTATACGTAGGAGACGCGTGTGGGGCACTATTCTTGGTAGGCCAAATGTTCACC7ATA 
GGCCTCGCCAGCACGCTACGGTGCAGAACTGCAACTGTTCCATTTACAGTGGCCATGT 
TACCGGCCACCGGATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTAATAG 

SEG ID NO 33 (HCPr109) 
TGGGATATGATGATGAACTGGTC 

SEQ ID NO 34 (HCPr72) 

CTAT7ATGGTGGTAAKGCCARCARGAGCAGGAG 
SEQ ID NO 35 (HCCL22A) 

TGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCC 
GGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGG 
GCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTC 
TTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
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CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 

TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCA7GCAATTGGACTCG 

AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTG 

TCTACAACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTTCCTTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCA 

CCGGCCTGATCCACCTCCATCAGAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGG 

GTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTCATCAAATGGGAGTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCT 

GGCAGACGCGCGCATCTGCGCCTGCTTATGGATGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAG 

GCCGCCTTAGAGAACCTGGTGGTCCTCAATGCGGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGC 

ACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTTCTGTGCTGCCTGGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCC 

TGGTGCGGCATACGCCTTCTATGGCGTGTGGCCGCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTAC 
CACCACGAGCTTATGCCTAGTAA 

SEQ ID NO 37 (HCCI41) 

GATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGG 
CCTCGCCTACTATTCCATGGTGQGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCT 
TTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGG7GGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 
TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG 
AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTG 
TCTACAACAGAGTGGCAGAGTGGCAGAGCTTAATTAATTAG 

SEQ ID NO 39 (HCCI42) 

GATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGG 
CCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGC7AAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCT 
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TTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCA 
GGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACAC 
CAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAAC 
AGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAG 
CGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCQCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTT 
ACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACC 
GTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCC 
CTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAA 
CGACTCGQAJTGTGCTGATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGC 
TGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACA 
TCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCC 
CGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTT 
CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGT 
TAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCG 
AGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCT7AGCCCGCTGCTGCTG 
TCTACAACAGGTGATCGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAG 

SEQ ID NO 41 (HCCI43) 

ATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGA7GCTACTCTTTGCCGGCGTCGACG 
GGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCT 
CTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCAC 
ATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCAC 
TATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCG 
CTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGC 
TCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCG 
CGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGAC 
GACCGATCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTG 
ATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATG 
GCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCA 
ACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGC 
CAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGG 
CTCTGGCACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGG 
GGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGA 
CTTGGAGG AC AGGG A TAGATC AG AGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTAC A AC AG A GTGG 

CAGAGCTTAATTAATTAG 
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SEQ ID NO 43 (HCC144) 

ATGGTGGGGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACG 
GGCATACCCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCT 
CTTTAGCCCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCAC 
ATCAACAGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCAC 
TATTCTACAAACACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCG 
CTCCATCGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGC 
TCGGACCAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCG 
CGTCTCAGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGAC 
GACCGATC^TTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTG 
ATTCTCAACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATG 
GCACTGGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCA 
ACAACACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGA-AGCACCCCGAGGCCACCTACGC 
CAGATGCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGG 
CTCTGGCAC7ACCCCTGCACTGTCAAC7TCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGG 
GGGCGTGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGA 
CTTGGAGGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGGTGAT 
CGAGGGCAGACACCATCACCACCATCACTAATAG 

SEQ ID NO 45 (HCCL64) 

ATGGTGGCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTAT7CCATGGTGG 
GGAACTGGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATAC 
CCGCGTGTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGC 
CCCGGGTCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAAC 
AGGACTGCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCT 
ACAAACACAAATTCAACTCGTC7GGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCAT 
CGACAAGTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGCTCGGAC 
CAGAGGCCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTC 
AGGTGTGCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGA 
TCGGTTTGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTGATTCTC 
AACAACACGCGGCCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATGGCACT 
GGGTTCACCAAGACGTGTGGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCAACAAC 
ACCTTGACCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGAT 
GCGGTTCTGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGGCTCTGG 
CACTACCCCTGCACTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGGGGGCG 
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TGGAGCACAGGTTCGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGACTTGGA 
GGACAGGGATAGATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGGCAGATA 
CTGCCCTGTTCCT7CACCACCCTGCCGGCCCTATCCACCGGCCTGATCCACCTCCATCA 
GAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTC 
ATCAAATGGGAGTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCTGGCAGACGCGCGCATCTGCGC 
CTGCTTATGGATGATGCTGCTGATAGCTCAAGCTGAGGCCGCCTTAGAGAACCTGGTG 
GTCCTCAATGCGGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGCACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTT 
CTGTGCTGCCTGGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCCTGGTGCGGCATACGCCTTCTAT 
GGCGTGTGioGCGCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTACCACCACGAGCTTATQCCTAGTAA 

SEQ ID NO 47 (HCCI65J 

AATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGGGGTACA 
TTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCC7GGCGCATGGCGTCCG 
GGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCT 
ATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGT7CCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCG 
CAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTGTGTAT 
GAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGAGAAC 
AACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCCAGCG 
TCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTTTCTG 
TTCCGCTATGTACGTGGGGGACCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTGTTCA 
CCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATCCCGG 
CCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTACAACG 
GCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGG 
GGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACTGGGC 
TAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGTGTCAG 
GAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGGTCGGC 
TCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACTGCCCT 
GAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAACACAAA 
TTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAAGTTCG 
CTC AGGGGTGGGGTC CCCTC ACTTACACTGAGCCTA AC AGCTCGGACC AG AG GCCCTA 
CTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGTGCGGT 
CCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTTTGGTGT 
CCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAACACGCGG 
CCGCCGCGAGGCAACTGGTTCGGCTGTACATGGATGAATGGCACTGGGTTCACCAAGA 
CGTGTGGGGGCCCCCCGTGC A AC ATCGGGGGGGCCGGCAAC A AC ACCTTGACCTGCC 
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CCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTCTGGGCC 
CTGGCTGACACCTAGGTGTATGGTTCATTACCCATATAGGCTCTGGCACTACCCCTGCA 
CTGTCAACTTCACCATCTTCAAGGTTAGGATGTACGTGGGGGGCGTGGAGCACAGGTT 
CGAAGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAGAGCGTTGTGACTTGGAGGACAGGGATAG 
ATCAGAGCTTAGCCCGCTGCTGCTGTCTACAACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTTCC 
TTCACCACCCTGCCGGCCCTATCCACCGGCCTGATCCACCTCCATCAGAACATCGTGG 
ACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTCGGCGGTTGTCTCCCTTGTCATCAAATGGGA 
GTATGTCCTGTTGCTCTTCCTTCTCCTGGCAGACGCGCGCATCTGCGCCTGCTTATGGA 
TGATGCTQCTGATAGCTCAAGCTGAGGCCGCCTTAGAGAACCTGGTGGTCCTCAATGC 
GGCGGCCGTGGCCGGGGCGCATGGCACTCTTTCCTTCCTTGTGTTCTTCTGTGCTGCCT 
GGTACATCAAGGGCAGGCTGGTCCCTGGTGCGGCATACGCCTTCTATGGCGTGTGGCC 
GCTGCTCCTGCTTCTGCTGGCCTTACCACCACGAGCTTATGCCTAGTAAGCTT 

SEQ ID NO 49 (HCCI66) 

ATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGCCGCCCA 
CAGGACGTCAAGTTCCCGGGCGGTGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACCTGTTGCCGC 
GCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGCGCGCGACTAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAAC 
CTCGTGGGAGGCGACAACCTATCCCCAAGGCTCGCCGACCCGAGGGTAGGGCCTGGG 
CTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCATGGGGTGGGCAGGATG 
GCTCCTGTCACCCCGCGGCTCTCGGCCTAGTTGGGGCCCTACAGACCCCCGGCGTAGG 
TCGCGTAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACATGCGGCTTCGCCGACCTCGTGG 
GGTACATTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 
CGTCCGGGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAATTTGCCCGGTTGCTCT 
TTCTCTATCTTCCTCTTGGCTTTGCTGTCCTGTCTGACCGTTCCAGCTTCCGCTTATGAA 
GTGCGCAACGTGTCCGGGATGTACCATGTCACGAACGACTGCTCCAACTCAAGCATTG 
TGTATGAGGCAGCGGACATGATCATGCACACCCCCGGGTGCGTGCCCTGCGTTCGGGA 
GAACAACTCTTCCCGCTGCTGGGTAGCGCTCACCCCCACGCTCGCAGCTAGGAACGCC 
AGCGTCCCCACCACGACAATACGACGCCACGTCGATTTGCTCGTTGGGGCGGCTGCTT 
TCTGTTCCGCTATGTACGTGGGGGACCTCTGCGGATCTGTCTTCCTCGTCTCCCAGCTG 
TTCACCATCTCGCCTCGCCGGCATGAGACGGTGCAGGACTGCAATTGCTCAATCTATC 
CCGGCCACATAACGGGTCACCGTATGGCTTGGGATATGATGATGAACTGGTCGCCTAC 
AACGGCCCTGGTGGTATCGCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCTGTCGTGGACATGGTG 
GCGGGGGCCCATTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTCGCCTACTATTCCATGGTGGGGAACT 
GGGCTAAGGTTTTGGTTGTGATGCTACTCTTTGCCGGCGTCGACGGGCATACCCGCGT 
GTCAGGAGGGGCAGCAGCCTCCGATACCAGGGGCCTTGTGTCCCTCTTTAGCCCCGGG 
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TCGGCTCAGAAAATCCAGCTCGTAAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAACAGGACT 
GCCCTGAACTGCAACGACTCCCTCCAAACAGGGTTCTTTGCCGCACTATTCTACAAAC 
ACAAATTCAACTCGTCTGGATGCCCAGAGCGCTTGGCCAGCTGTCGCTCCATCGACAA 
GTTCGCTCAGGGGTGGGGTCCCCTCACTTACACTGAGCCTAACAGCTCGGACCAGAGG 
CCCTACTGCTGGCACTACGCGCCTCGACCGTGTGGTATTGTACCCGCGTCTCAGGTGT 
GCGGTCCAGTGTATTGCTTCACCCCGAGCCCTGTTGTGGTGGGGACGACCGATCGGTT 
TGGTGTCCCCACGTATAACTGGGGGGCGAACGACTCGGATGTGCTGATTCTCAACAAC 
ACGCGGCCGCCGCGAGGCAAC7GG77CGGC7G7ACA7GGA7GAA7GGCAC7GGG77CA 
CCAAGACQTGTQGGGGCCCCCCGTGCAACATCGGGGGGGCCGGCAACAACACCTTGA 
CCTGCCCCACTGACTGTTTTCGGAAGCACCCCGAGGCCACCTACGCCAGATGCGGTTC 
TGGGCCCTGGCTGACACCTAGGTGTA7GGT7CATTACCCATATAGGCTCTGGCACTAC 
CCC7GCAC7G7CAAC77CACCA7C77CAAGG77AGGA7G7ACG7GGGGGGCG7GGAGC 
ACAGG77CGAAGCCGCA7GCAA77GGAC7CGAGGAGAGCG77G7GAC77GGAGGACA 
GGGA7AGA7CAGAGC77AGCCCGC7GC7GC7G7C7ACAACAGAG7GGCAGA7AC7GCC 
C7G77CC77CACCACCC7GCCGGCCC7A7CCACCGGCC7GA7CCACC7CCA7CAGAAC 
A7CG7GGACG7GCAA7ACC7G7ACGG7G7AGGG7CGGCGG77G7C7CCC77G7CA7CA 
AA7GGGAG7A7G7CC7G77GC7C77CC77C7CC7GGCAGACGCGCGCA7C7GCGCC7GC 
77A7GGA7GA7GC7GC7GA7AGC7CAAGC7GAGGCCGCC77AGAGAACC7GG7GG7CC 
7CAA7GCGGCGGCCG7GGCCGGGGCGCA7GGCAC7C777CC77CC77G7G77C77C7G7 
GC7GCC7GG7ACA7CAAGGGCAGGC7GG7CCC7GG7GCGGCA7ACGCC77C7A7GGCG 
7G7GGCCGC7GC7CC7GC77C7GC7GGCC77ACCACCACGAGC77A7GCC7AG7AA 
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S -r- Relative Map Positions of 
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